intolerancia alimentar calprotectina fecal e sérica

o
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SAUDE FUNCIONAL intolerancia a xilose (teste respiratorio) nutrigenético
intolerancia a sacarose (teste respiratdrio) infliximabe/adalimumabe
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TESTE NAO-INVASIVO DE TRIAGEM PARA CANCER COLORRETAL (CCR)
1. MATERIAL: Fezes

2. GENES AVALIADOS: SDC2, ADHFE1 e PPP2R5C

3. RESULTADO E INTERPRETAGAO:

POSITIVO - Paciente possui resultado de metilagao alterado paraos genes ____,
compativel com risco aumentado para a presenca de altera¢gées no trato
intestinal potencialmente relacionadas a presenca de adenoma de alto grau
e/ou carcinoma colorretal.

NEGATIVO - Paciente possui resultado de metilacao normal para os genes

, compativel com baixo risco para a presenca de alteracdes no trato
intestinal potencialmente relacionadas a presenca de adenoma de alto grau
e/ou cancer colorretal.

4. METODOLOGIA:

Método qualitativo para avaliacdo da metilacdo dos genes SDC2, ADHFE1 e PPP2R5C para determinagdo do risco
para a presenga de anormalidades no trato intestinal potencialmente relacionadas ao adenoma de alto grau
e/ou cdncer colorretal.
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5. LITERATURA: UMA NOVA FORMA DE INVESTIGAR O RISCO PARA CCR

O CCR é uma doenca frequente e de dificil prevencdo na populacdo mundial. Tradicionalmente, a colonoscopia e a
pesquisa de sangue oculto nas fezes sdo exames realizados na rotina médica e de amplo conhecimento no mercado
laboratorial. Com o desenvolvimento tecnoldgico de testes genéticos e epigenéticos, o estudo do CCR ganhou robustez e
praticidade, valendo-se de métodos nao-invasivos com valor preditivo para avaliar o risco da presenca do adenoma de
alto grau e/ou cancer colorretal no trato intestinal. Assim, o estudo da metilacdo é um método inovador que pode
colaborar na prevencao e investigacao desta doenca.

O QUE E O ESTUDO DA METILAGAO E OS GENES SDC2, ADHFE1 e PPP2R5C

A metilagdo é o estado da arte que modula a expressdo dos nossos genes sem alterar a estrutura do nosso DNA. Assim,
alteragcdo na metilagdo do DNA pode acarretar a ativagdo e o silenciamento de genes e regiées moduladoras, sendo
considerada uma das alteragcGes moleculares mais comuns no desenvolvimento do cancer, neste estudo, do cancer
colorretal.

Alguns biomarcadores de metilagdo do DNA, como os genes SDC2, ADHFE1 e PPP2R5C sao considerados importantes para
deteccgdo precoce de cancer colorretal. Desta forma, ressaltamos algumas especificidades: Com relagdo ao gene SDC2, a
sua regido promotora estd no seu estado hipermetilado na maioria dos pacientes com cancer colorretal precoce e nos
casos de adenoma. Ja, para o gene ADHFE1, um supressor tumoral, este encontra-se significativamente hipermetilado e
regulado negativamente em pacientes com CCR, sendo sua expressado relacionada a diferenciagao tumoral. Desta forma,
a expressdo do gene ADHFE1 é também regulada negativamente no CCR, quando comparada com a expressdao na mucosa
normal adjacente a regido tumoral. Por fim, o gene PPP2R5C tem a funcdo de controlar negativamente o crescimento
e o processo de divisdo celular que, no seu estado hipermetilado, pode contribuir para o desenvolvimento do CCR.

CONSIDERACOES ADICIONAIS:

1. O teste de triagem ndo-invasivo para o CCR ndo substitui a colonoscopia e o resultado deste teste ndo
deve ser usado como Unica base para condutas terapéuticas.
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2. O resultado positivo para o teste ndo-invasivo de triagem para o CCR ndo é diagndstico confirmatério da
presenca de neoplasia no trato intestinal.

3. O resultado negativo para o teste ndo-invasivo de triagem para o CCR indica que o paciente tem baixo
risco de desenvolver o CCR ou adenoma, ndo excluindo em definitivo tais doencas.

4. Recomendamos que o médico solicitante avalie de forma abrangente os resultados com base na
condicdo clinica do paciente e em outros indicadores laboratoriais e de imagem.

5. O COLOTECT ORIGEM pode apresentar resultado falso positivo ou falso negativo devido a diferencas
individuais entre a populagdo e também pelas limitagdes técnicas.

6. As possibilidades de resultados imprecisos incluem, mas ndo estdo limitadas a: coleta inadequada de
amostras, transporte e processamento inadequados e baixo contelddo de DNA na amostra.

7. O COLOTECT ORIGEM é um teste especifico e, o seu resultado ndo descarta outras alteracGes e/ou
regioes do DNA ndo contempladas no seu design.

8. O teste molecular foirealizado em parceria com a Exatus Gene, representante da BGl Genomics no Brasil.

9. Este laudo foi avaliado pelo Prof. Dr. Paulo Grimaldi, MD, PhD, patologista responsavel pelo PATHOS
Diagndsticos Médicos.
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